ESPECTROMETRIA DE MASAS
DE PEPTIDOSY PROTEINAS

“Aplicaciones para Estudios de Protedmica Funcional”

Del 12 al 16 de junio
de 09:00 a 18:30

Centro Cientifico

CONICET Tecnologico
e 3 _
- La Plata
LA PLATA CONICET
Calle 8 N° 1467 entre 62 y 63
Arancel

Teoria - 3 dias:
$1200 (Cupo méx.: 50 alumnos)

Andlisis de datos* - | dia:
$500 (Cupo max.: 15 alumnos)

* Asistir con computadora.
(windows xp o windows 7 o windows 8).

Direccion y
Coordinacion

Direccion
Dr. SEBASTIAN TREJO
Investigador de CONICET

Laboratorio de Neurofisiologia

#:IMBICE

INSTITUTO MULTIDISCIPLINARIO DE BIOLOGIA CELULAR

Coordinacion
Dra. Pia Valacco

Investigador de CONICET

cequibiem::

Inscripcion: strejo@imbice.gov.ar  Pago y facturacion: veronicabalinio@yahoo.com.ar
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PROTEINAS

Actualmente, el campo de la protedmica continta
creciendo aceleradamente, la cuantificacion relativa de
! las proteinas, la proteémica funcional y el estudio de
imagenes de proteinas por espectrometria de masas
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Uo7 son su mayor desafio.

En el campo de la medicina, la protedmica clinica ha permitido el

descubrimiento de nuevos biomarcadores para el diagnostico de
enfermedades complejas, tales como el diagndstico tumoral y ciertas
patologias autoinmunes.

En este curso de formacion se trataran desde los conceptos basicos

de la espectrometria de masas hasta las aplicaciones mas novedosas
como el estudio de imagenes de tejidos por MALDI-TOF MS, la
identificacion de microorganismos por MALDI-TOF MS y Ila
cuantificacion por nLC-MS2

Inscripciones e informacion

Dr. Trejo S.A.
strejo@imbice.gov.ar

12 al 16 de junio

de 9:00 a 18:30

Cupo Arancel

50 alumnos $1200 Teoria (3 dias)

30 alumnos $500 Analisis de datos (I dia). Imprescindible asistir

con computadora. (windows xp o superior).
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Direccién el
U Dr. Sebastian A. Trejo, Investigador de CONICET, Institu!olHuitldlsapllnario !

Biologia Celular, centro CICPBA-CONICET-UNLP, La Plata, Argentina.

Coordinacién

U Dra. Pia Valacco, Investigador de CONICET, Centro de Estudios Quimicos y
Biologicos por Espectrometria de Masa, Universidad de Buenos Aires, Argentina.

Docentes Invitados

O Dr. Pablo Mobili, Centro de Investigaciones en Criotecnologia de Alimentos.
UNLP-CONICET.

O Dra. Paula Carasi, Centro de Investigaciones en Criotecnologia de Alimentos.
UNLP-CONICET.

O Dr. Antonio Lagares. Instituto de Bioquimica y Biologia molecular (IBBM), UNLP-
CONICET

O Dra. Angela M. Candreva, Instituto de Estudios Inmunoldgicos y Fisiopatolégicos,
CONICET; y CIDCA.

O Dr. Antonio Lagares h. Instituto de Bioquimica y Biologia molecular, UNLP-
CONICET

O Dra. Lucia Carolina Lagrutta. Laboratorio Klonal S.R.L..

Especialistas Invitados

. o Seluciones
THERMO Soluciones Analiticas. BRU KER ’4_, s
O BRUKER South America. Analiticas
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ESPECTROMETRIA DE MASAS DE PEPTIDOS Y PROTEINAS

“Aplicaciones para Estudios de Protedmica Funcional”

=

LUNES 12

N)

MARTES 13

9:00 Recepcion

10:00 Fundamentos teéricos
11:00 --- Café ---
11:30 Fundamentos teéricos

13:00 --- Intervalo ---

Dr. Sebastidn A. Trejo

Dr. Sebastidn A. Trejo

Dr. Sebastidn A. Trejo

“Apertura y presentacion”

“Conceptos basicos de protedmica y espectrometria de masas MALDI-TOF” (12 parte)

“Conceptos basicos de protedmica y espectrometria de masas MALDI-TOF” (22 parte)

14:30 Fundamentos tedricos

15:30 Aplicaciones
16:30 --- Café ---

16:45 Fundamentos tedricos
17:30 Aplicaciones

18:30 --- Finalizacion ---

THERMO “Soluciones
Analiticas”

Dra. Pia Valacco

Dr. Sebastidn A. Trejo

Dr. Pablo Mobili
Dra. Paula Carasi

“Bases tedricas de la tecnologia Orbitrap”

“Abordajes protedomicos utilizando la tecnologia Orbitrap”

“Identificacion de proteinas por huella peptidica (PMF) mediante MALDI-TOF”

“Heterogeneidad de las proteinas de capa-S de Lactobacillus kefir”

9:00 Fundamentos tedricos

10:45 --- Café ---

11:15 Fun'danflentos teoricos y
Aplicaciones

12:15 --- Intervalo ---

Dr. Sebastidn A. Trejo

Dr. Sebastidn A. Trejo

“Conceptos basicos para la secuenciacion de novo mediante espectrometria de masas”

“Intensity Fading (IF): técnica de deteccion de ligandos mediante espectrometria de
masas”

14:30 Fundamentos tedricos

15:15 Aplicaciones

16:15 --- Café ---

16:45 Aplicaciones
17:45 Fundamentos tedricos

18:30 --- Finalizacion ---

Dr. Sebastidn A. Trejo

Dra. Angela M. Candreva

BRUKER South America

Dr. Sebastidn A. Trejo

“Epitope mapping MALDI-TOF: una herramienta para determinar la secuencia
aminoacidica de epitopes antigénicos”.

“Mapeo de epitopes de reactividad cruzada entre caseinas bovinas y proteinas de soja
mediante técnicas de inmunoproteémica”

“Top-down proteomics”

“MALDI Imaging Mass Spectrometry (MALDI-IMS)”. 12 parte.




IMPRESCINDIBLE ASISTIR CON COMPUTADORA

(SISTEMA OPERATIVO WINDOWS XP O SUPERIOR,

SON LOS SISTEMAS OPERATIVOS COMPATIBLES

).
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CON EL SOFTWARE DE ANALISIS
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MIERCOLES 14

JU15/Vile MODULO

PROGRAMA DEL CURSO

9:00 Aplicaciones Dr. Sebastidn A. Trejo “MALDI Imaging Mass Spectrometry (MALDI-IMS)”. 22 parte.

10:30 --- Café ---

11:00 Aplicaciones Dr. Antonio Lagares h “Protedmica cuantitativa”.

12:30 --- Intervalo ---

14:00 Aplicaciones Dr. Antonio Lagares h “identificaciéon de microorganismos por MALDI-TOF MS”.

15:00 Aplicaciones Lic. Lucia C. Lagrutta ;:e':fc:':;;:::j'én del Proteoma de una muestra biolégica compleja con baja proporcion
15:45 --- Café ---

16:15 Dr. Sebastidn Trejo Ronda de consultas y resumen del curso.

18:00 Clausura Dr. Sebastidn Trejo Sistema de evaluacion del curso.

18:30 --- Finalizacion ---

Lic. German Fernandez

“Uso de software para identificacion de proteinas con datos de LC-ESI- MSMS”

9:00 Dra. Pia Valacco “Disefio experimental y flujo de analisis para el estudio de protedmica cuantitativa sin marcaje”. 12 parte.

10:30 --- Café ---

11:00 Lic. German Fernandez “Disefio experimental y flujo de analisis para el estudio de protedmica cuantitativa sin marcaje”. 22 parte.
*" Dra. Pia Valacco

13:00 --- Intervalo ---

14:30 . Dr. Sebastidn A. Treio “Edicidn de espectros de masas MALDI TOF. Determinacion de masas moleculares, estudios de perfil proteico-
R = peptidico e identificacion de proteinas. Instalacion y configuracién de los programas a utilizar.

16:00 --- Café ---

16:30 Dr. Sebastidn A. Trejo “Uso de MASCOT para la identificacion de proteinas a partir de espectros MALDI TOF y espectros de
’ fragmentacion MALDI TOF TOF. Secuenciacion de novo. Andlisis de ejemplos”

17:30 Ronda de consultas

18:30 --- Finalizacion ---




